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34861393.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAVFDLDLETEE~~~~~~~~~~~~~GSEGEGEPEFNPADVCP~~~LGELRAAGLETVGHYEEVELTESSVNLGPERIGPHCFELLSVLGK 
10946894.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAVFDLDLETEE~~~~~~~~~~~~~GSEGEGEPEFSPADVCP~~~LGELRAAGLETVGHYEEVELTESSVNLGPERIGPHCFELLSVLGK 
p70S6Kb.h   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MARGRRARGAGAA~~~~~~~~~~MAAVFDLDLETEE~~~~~~~~~~~~~GSEGEGEPELSPADACP~~~LAELRAAGLEPVGHYEEVELTETSVNVGPERIGPHCFELLRVLGK 
14010889.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRRRRRRDGFYPAPDFRHREAEDMAGVFDIDLDQPEDA~~~~~~~~~~~GSEDELEEGGQLNESMD~~~HGGVGPYELG~MEHCEKFEISETSVNRGPEKIRPECFELLRVLGK 
p70S6K.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRRRRRRDGFYPAPDFRDREAEDMAGVFDIDLDQPEDA~~~~~~~~~~~GSEDELEEGGQLNESMD~~~HGGVGPYELG~MEHCEKFEISETSVNRGPEKIRPECFELLRVLGK 
24658719.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADVS~~~~~~~~~~~~~~~~~DPSELFDLELHDLELQD~~~~~~~~~DKARDSDDDRIELDDVDL~~~EPELCINLHQDTEGQETIQLCEENVNPGKIKLGPKDFELKKVLGK 
17555946.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADVFEFELEGHESQASPQRHAYHYDNCTEIMEDDHMYSNVADGQISAPPPSSSYMEDPMMESIQLCASAINPPNVRVGPEDFQLLKVLGK 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENNPEEELASKQKNEESKKRQWALEDFEIGRPLGK 
17569233.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKQVSMQKFEKLFYPDDVAPKDFERLKLVGE 
1omw_GPRK2  ~MADLEAVLADVSYLMAMEKSKATPAARASKKILLPEPSIRSVMQKYLEDRGEVTFEKIFSQKLGYLLFRDFCLKHLEEAKPLVEFYEEIKKYEKLETEEERLVCSREIFDTYIMKELLACSHPFSKSAIEHVQGHLVKKQVPPDLFQPYIEEICQNLRGDVFQKFIESDKFTRFCQWKNVELNIHLTMNDFSVHRIIGR 
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1jlu_AMPK   GSFGRVMLVKH~~~KESGNHYAMKILDKQ~~KVVKLKQIEHTLN~EKRILQAVNFPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFSEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKRVKG~~~RTWXLCGTPEYLAPEIILS~KGYNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFAD 
34861393.m  GGYGKVFQVRKVQGTNLGKIYAMKVLRKA~~KIVCSAKDTAHTRAERNILESVKHPFIVELAYAFQTGGKLYLILECLSGGELFTHLEREGIFLEDTACFYLAEITLALGHLHSQGIIYRDLKPENIMLNSQGHIKLTDFGLCKESIHEGAITHTFCGTIEYMAPEILVR~IGHNRAVDWWSLGALMYDMLTGSPPFTAE 
10946894.m  GGYGKVFQVRKVQGTNLGKIYAMKVLRKA~~KIVCSAKDTAHTRAERNILESVKHPFIVELAYAFQTGGKLYLILECLSGGELFTHLEREGIFLEDTACFYLAEITLALGHLHSHGIIYRDLKPENIMLSSQGHIKLTDFGLCKESIHEGAITHTFCGTIEYMAPEILVR~TGHNRAVDWWSLGALMYDMLTGSPPFTAE 
p70S6Kb.h   GGYGKVFQVRKVQGTNLGKIYAMKVLRKA~~KIVRNAKDTAHTRAERNILESVKHPFIVELAYAFQTGGKLYLILECLSGGELFTHLEREGIFLEDTACFYLAEITLALGHLHSQGIIYRDLKPENIMLSSQGHIKLTDFGLCKESIHEGAVTHTFCGTIEYMAPEILVR~SGHNRAVDWWSLGALMYDMLTGSPPFTAE 
14010889.m  GGYGKVFQVRKVTGANTGKIFAMKVLKKA~~MIVRNAKDTAHTKAERNILEEVKHPFIVDLIYAFQTGGKLYLILEYLSGGELFMQLEREGIFMEDTACFYLAEISMALGHLHQKGIIYRDLKPENIMLNHQGHVKLTDFGLCKESIHDGTVTHTFCGTIEYMAPEILMR~SGHNRAVDWWSLGALMYDMLTGAPPFTGE 
p70S6K.h    GGYGKVFQVRKVTGANTGKIFAMKVLKKA~~MIVRNAKDTAHTKAERNILEEVKHPFIVDLIYAFQTGGKLYLILEYLSGGELFMQLEREGIFMEDTACFYLAEISMALGHLHQKGIIYRDLKPENIMLNHQGHVKLTDFGLCKESIHDGTVTHTFCGTIEYMAPEILMR~SGHNRAVDWWSLGALMYDMLTGAPPFTGE 
24658719.f  GGYGKVFQVRKTAGRDANKYFAMKVLKKA~~SIVTNQKDTAHTRAERNILEAVKHPFIVELVYAFQTDGKLYLILEYLSGGELFMHLEREGIFLEDTTCFYLSEIILALGHLHKLGIIYRDLKPENILLDAQGHVKLTDFGLCKEHIQEGIVTHTFCGTIEYMAPEILTR~SGHGKAVDWWSLGALMFDMLTGVPPFTAE 
17555946.w  GGYGKVFQVRKTTGSDNGQIFAMKVLQKA~~TIVRNQKDTAHTKAERNILEAVKSPFICDLLYAFQTGGKLYLILEYLSGGELFMHLEREGMFMENVAKFYLSEIVVSLEHLHQQGIIYRDLKPENILLDAYGHVKLTDFGLCKEEIEGDQKTHTFCGTIEYMAPEILMR~CGHGKAVDWWSLGALMFDMLTGGPPFTAE 
1muo_AUR1   GKFGNVYLAREKQSK~~~FILALKVLFKA~~QLEKAG~VEHQLRREVEIQSHLRHPNILRLYGYFHDATRVYLILEYAPLGTVYRELQKLSKFDEQRTATYITELANALSYCHSKRVIHRDIKPENLLLGSAGELKIADFGWSVHAP~~SSRRTTLCGTLDYLPPEMIEG~RMHDEKVDLWSLGVLCYEFLVGKPPFEAN 
17569233.w  GGYGKVFQVRKQTGEDKGTIYAMKVITKR~~KVTGTEKDLRHARDERKILETINSPFLCDLHYAFQTNEKLYLVLEFLHGGELYTLLERKSDWPEEYARFYLSEIILAIEHLHGHDIVYRDLKPDNVMLNLAGHVVLTDFGLCKYKLKKGEKTLTFCGTHEYMAPEMIRK~VGHDHAVDVWALGILMYDMFMGGPPFTGE 
1omw_GPRK2  GGFGEVYGCRK~~~ADTGKMYAMKCLDKKRIKMKQGETLALNERIMLSLVSTGDCPFIVCMSYAFHTPDKLSFILDLMNGGDLHYHLSQHGVFSEADMRFYAAEIILGLEHMHNRFVVYRDLKPANILLDEHGHVRISDLGLACDFSK~~KKPHASVGTHGYMAPEVLQKGVAYDSSADWFSLGCMLFKLLRGHSPFRQH 
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1jlu_AMPK   QPIQIYEK~~~IVSGKVRFPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34861393.m  NRKKTMDK~~~IIKGKLVLPPYLTPDARDLAKKFLKRNPTHRIGGGPGDAADVQRHPFFRHINWDDLLAHRVDPPFRPSLQSEEDVSQFDVRFTRQTPVDSPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTALSESANQAFLGFTYVAPSVLDSIKEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
10946894.m  NRKKTMDK~~~IIKGKLVLPPYLTPDARDLAKKFLKRNPTQRIGGGLGDAADVQRHPFFRHINWDDLLARRVDPPFRPSLQSEEDVSQFDARFTRQTPVDSPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTALSESANQAFLGFTYVAPSVLDSIKEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p70S6Kb.h   NRKKTMDK~~~IIRGKLALPPYLTPDARDLVKKFLKRNPSQRIGGGPGDAADVQRHPFFRHMNWDDLLAWRVDPPFRPCLQSEEDVSQFDTRFTRQTPVDSPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTALSESANQAFLGFTYVAPSVLDSIKEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14010889.m  NRKKTIDK~~~ILKCKLNLPPYLTQEARDLLKKLLKRNAASRLGAGPGDAGEVQAHPFFRHINWEELLARKVERPFKPLLQSEEDVSQFDSKFTRQTPVDSPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSTLSESANQVFLGFTYVAPSVLESVKEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p70S6K.h    NRKKTIDK~~~ILKCKLNLPPYLTQEARDLLKKLLKRNAASRLGAGPGDAGEVQAHPFFRHINWEELLARKVEPPFKPLLQSEEDVSQFDSKFTRQTPVDSPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSTLSESANQVFLGFTYVAPSVLESVKEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24658719.f  NRKKTIET~~~ILKAKLNLPAYLTPEARDLVRRLMKRQEPQRLGSGPEDAAAVQIHPFFKHVNWDDVLARRLEPPIKPLLRSEDDVSQFDTRFTRQIPVDSPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTTLSESANLIFQGFTYVAPSILEDMHRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17555946.w  NRRKTIDK~~~ILKGRLTLPAYLSNEARDLIKKLLKRHVDTRLGAGLSDAEEIKSHAFFKTTDWNLVYARQLEAPFKPNIENDEDTSLFDARFTKMTPVDSPC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETNFSLNGDNPFVGFTYVAPSVLEMMNKGGHGGIS~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1muo_AUR1   TYQETYKR~~~ISRVEFTFPDFVTEGARDLISRLLKHNPSQRP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLREVLEHPWITANSSKPSNCQNKESASKQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17569233.w  TPADKDKS~~~ILKGKVRLPPKLSASGKDLIKRIIKRDPTLRITIP~~~~~DIKEHEFFEEIDWDKLMAHDFEPPFKPTLANLEDVSHFDESFTSIAPEESPCKAITTYTHVLELFLLFFSMSPEENGRILNKNKNQSKVMPNLNVKSDMVLTEEEIKKYNGKVLALHRLLSNKVKKYRKLDENVDYIEFVQKGFMYLLS 
1omw_GPRK2  KTKDKHEIDRMTLTMAVELPDSFSPELRSLLEGLLQRDVNRRLGCLGRGAQEVKESPFFRSLDWQMVFLQKYPPPLIPPRGEVNAADAFDIGSFDEEDTKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKLLDSDQELYRNFPLTISERWQQEVAETVFDTIN~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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10946894.m  ~~~~~~~~~~~~~~FSFQPKLRSPRRLNSSPRTPISPLKFSP~~FEGFRPSPGPPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PMEPSLPPLLPSPPSPPPTST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~APLPIRPP~SGTKKSKKGRGRSGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p70S6Kb.h   ~~~~~~~~~~~~~~FSFQPKLRSPRRLNSSPRVPVSPLKFSP~~FEGFRPSPSLPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PTELPLPPLLPPP~~~PPSTT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~APLPIRPP~SGTKKSKRGRGRPGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14010889.m  ~~~~~~~~~~~~~~FSFEPKIRSPRRFIGSPRTPVSPVKFSPGDFWGRGASASTAN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PQTPVEYPMETSGIEQMDVTTSGEA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SAPLPIRQPNSGPYKKQAFPMISKRPEHLRMNL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p70S6K.h    ~~~~~~~~~~~~~~FSFEPKIRSPRRFIGSPRTPVSPVKFSPGDFWGRGASASTAN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PQTPVEYPMETSGIEQMDVTMSGEA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SAPLPIRQPNSGPYKKQAFPMISKRPEHLRMNL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24658719.f  ~~~~~~~~~~~~~~NRMP~~ARSPRRTPRQLPDSSFRLQFPS~~~ANVGANAPLAM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HGHSQRSGMFARATPPHHMQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FAPRPS~PAQDEMMDVQGLPMV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17555946.w  ~~~~~~~VAHLASSMSRAGAAKSPRKPGDPETASILHGGHSNLFGHGPNSEAPQAFGYGIGSQMTTTTAGGAGIQQPYQSFSGGYPEDDAMDTSTPRASESRETTTGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSTTTTRPSNVGSSASTPIP~LPKRVIKLPHTHTSTQNAQYSFMLLLLNVSLFFHFF~~~~~~ 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17569233.w  IGRQEYNKNAMNRSNEFEWKIPKLEEPENIQDVNLFEETEPEKFTKGYIKEELPDKICSTVRKVIKIPRSALEKVGVRLHDDEQKPTHLLSDDIKTEPIEEATHVNVIQTPSWKPKFQCISDLLKDDTTDFDCEMSLGSSVLFDRPDSSLPIKKICPGFPKKATEVGGRAEGAVHGWFSYKSYHLIYTKLIMIMGSIPSN 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~AETDRLEARKKTKNKQLGHEEDYALGKDCIMHGYMSKMGNPFLTQWQRRYFYLFPNRLEWRGEGEAPQSLLTMEEIQSVEETQIKERKCLLLKIRGGKQFVLQCD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDPELVQWKKELRDAYREAQQLVQRVPKMKNKPRAPVVELSKVPLIQRGSANGL~~~~~~~~~ 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       10                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34861393.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
10946894.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p70S6Kb.h   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14010889.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p70S6K.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24658719.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17555946.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17569233.w  KRIMSESQVRRELNASFARNCHPTAIGMQKLSERCGIRYKTIFDNFETIRKDGKIECETNDACCRIREFLSRETDTTSYIEITNEVQTVLEDEIELHLLSRKRFTLGYVHVIMEKTDLAPSYIRAQYENWRRKLSTKDRGSWKIGDSEAGLNKYFAKNNKPGVRQREKIAKKLGLSERQVRNYFNKKRITERKLKVWKDA 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050          
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|.... 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
34861393.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
10946894.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
p70S6Kb.h   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
14010889.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
p70S6K.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
24658719.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
17555946.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
17569233.w  PKDFLTLSKQTVDEMMKIAEERRKPNDEYIQIANRLGVSHITLCSFIDWQKSIYAGKAK  
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  


